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Giris

Fermantasyon sirasinda Saccharomyces cerevisiae (Sc) tarafindan tiretilen yiiksek alkollerin biyosentezi, Ehrlich
yolunda, li¢ asamada, amino asit katabolizmasi ile gergeklestirilir. Ehrlich yolunun son agsamasi olan indirgeme
basamagini katalize eden alkol dehidrojenaz enzimini kodlayan genler ADH1-5 ve formaldehit dehidrojenaz
enzimini kodlayan gen SFAl'dir. ADH2 ve ADHS5 genleri etanolii asetil aldehite donistiiren NAD bagimli alkol
dehidrojenaz1 kodlar. Bu g¢aligmanin amaci, FoodOmics Laboratuvart Kiiltiir Koleksiyonu’nda yer alan Sc
mayalarinin ADH2 ve ADH5 genlerinin ifade profillerini ve teknolojik ozelliklerini karsilastirmali olarak
incelemektir.

Gerecler ve Yéntemler

Swvi kiiltiirde canlandirilan mayalar YPD agarda 28 °C'de 48 saat inkiibe edildi. Bundan sonra, YPD plakalarindaki
saf maya kiiltiirleri, 10 mL beyaz pastorize iiziim suyuna asilandi. 28 °C 'de 48 saatlik inkiibasyonun ardindan 15
farkli Sc susuna ait 6rnekten toplam RNA izolasyonu, cDNA sentezi ve ilgili primerlerle ADH2 ve ADH5 gen
ifade analizi gergeklestirildi. Yiiksek sicaklikta gelisme analizi i¢in mayalar (~107 kob/mL) 10 mL (iziim suyuna
asiland1 ve 37 °C ve 42 °C'de 7 giin inkiibe edilerek gelisimleri izlendi. Maya suslarinin diisiikk pH degerlerindeki
gelisimini incelemek i¢in iizim suyu (pH 3,3) ve pH degerleri 4,0 ve 7,0’e ayarlanan {iziim sularina maya suglari
inokiile edildi. Suslarin 28 °C’de gelisimi 7 giin boyunca izlendi. Mayalarin fermantasyon hizi, fermantasyon
siiresince seker ve alkol miktarindaki degisimin izlenmesi ile belirlendi. Bu amagla 100 mL {iziim suyuna inokiile
edilen Sc suslarinin 7 giinliik fermantasyon siiresince her giin alkol, briks, pH ve sicaklik 6l¢iimii yapildi.

Bulgular

RNA izolasyonu, cDNA sentezi sonucunda RT-gPCR analizi icin yeterli miktar ve kalitede nikleik asit elde
edilmistir. Log-gen ifade sonuglarma gore ADH2 icin, SC1(2,34)’in SC5(1,03) ve SC6(0,81)’ya gore
SC0(2,10)’dan yiiksek oldugu gozlemlenmistir. ADH5 igin ise, kontrol susa SC0(1,57) kiyasla SC1(0,50 kat),
SC2(0,58 kat), SC3(0,49 kat), SC4(0,68 kat), SC5(0,50 kat), SC8(0,59 kat) ve SC9(0,15 kat) suslarinin gen ifade
seviyelerinin yliksek oldugu tespit edilmistir. Segilen suslarin (SC0-1-5-6) teknolojik 6zellikleri incelendiginde
bunlarin diisiik pH’da gelisim gosterdikleri, SC1 ve SC5’in yiiksek sicaklikta gelisiminin zayif oldugu,
fermantasyon hizlar1 incelendiginde ise SC6’nin seker tiiketimi ve alkol iiretiminin hizli oldugu gézlemlenmistir.

Sonuc¢ ve Tartisma

Gen ifade profilleri suslara ve genlere gore birbirinden farklilik gdsteririken teknolojik 6zellikler bakimindan da
suslar farklidir. Gen ifade profili diger suslardan diisiik olan SC6 susu teknolojik olarak endiistriye daha yatkin
bulunmustur.
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